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S1 PPobservation biologique reste la premicre étape de 'étude des relations plantes —
imsectes, la compréhension des adaptations entre les différents protagonistes (y compris les
bactéries symbiotiques des inscetes) nécessite le développement d'approches moléculaires. A
coté des outils génomiques fournissant de grandes  quantités de données depuis de nombreuses
années, la protéomique a ¢ mise cn ceuvre plus récemment au vy des améliorations
significatives et de la disporbilité plus importante de techniques de séparation et d'identification
des protéines. De plus, des informations fonctionnelles lides aux protéines étudides sont
apportées par rapport a 'appreche génomique. Pour ces raisons, Ies entomologistes moléeulaires
ont maintenant un panct d’outils pour déterminer les protéomes relatifs 3 des insectes sensibles
ou adaptés a diverses situations de stress, notaminent afin de faire face & des mécanismes de
défense végétaie, Pour illustrer Mutilité mais aussi les limites actuelles des approches disponibles
cn protéomique, les relations plantes — pucerons — bactéries symbiotiques scront étudides comme
modcle. En cffet, d'un point de vue biologique, les pucerons représenient un formidable modéle
ct fournissent une diversité de sujets & investiguer @ 'adaptation et les changements métaboliques
des pucerons face a un transtert d'une espéce de plante hote 4 une autre d’une autre famille
botanique. le rdle des bactéries symbiotiques dans "adaptation du puceron, 'impact des pucerons
dans les réponscs de défense végétale dues au comportement alimentaire piqueur - succur de ces
inscetes en intégrant le réle particulier de la salive injectée dans 1a plante lors de la nutrition, Des
analyses descriptives mais aussi comparatives de mélanges complexes de protéines relatifs 4
différentes matrices biologiques 1ssues des pucerons sont présentées. L'utilisation de diverses
m¢thodes  incluant  I'¢lectrophorése  bidimentionnelle  traditionnelle.  la 2D-DIGE  pour
Differencial In Gel Expression, la chromatographie liquide (LC) couplée a la spectrométric de
masse (ESI-MS-MS ¢t Maldi-Tof-Tof} et les recherches en banques de données publiques ou
faites «maison » scront présentées. A partir d’études protéomigues larges, des protéines d'intérét
particulicr peuvent étre sélectionnées et précisément  caractérisées avec  des  finalités
fondamentales mais aussi plus appliquées. Le développement de cette approche protéomique sera
discut¢ comme un outil intéressant et flable pour étudier les protéines impliquées chez les
pucecrons cn réponse a divers changements environnementaux, en particulier les interactions
plantes - insectes.
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