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CHU Liège (CHULg)

� Hôpital universitaire multisite

� 925 lits agréés répartis sur 3 sites 
d’hospitalisation

• 6 sites de polycliniques : consultations



CHULg: Site du Sart-Tilman

Centralisation des Centralisation des 
analyses de 

Microbiologie médicale 
sur le site principal



Service de Microbiologie médicale :
notre équipe

� Chef de service: Pierrette MELIN
� 3 Biologistes cliniques:

� P. Huynen, C. Meex, MP Hayette

� 2 Scientifiques L.R.S.� 2 Scientifiques L.R.S.
� 2 Assistantes seniors
� Techniciens: 25 ETP
� Secrétaire



Service de Microbiologie médicale:
Différents secteurs

Dispatching 
microbiologie 4 Centres de 

référence

600prélèvts/j
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Bactériologie Mycologie Parasitologie Sérologie 
infectieuse

Biologie 
moléculaire

•Examen direct

•Culture et 
identification

•Antibiogramme

•Examens 
microscopiques 

•colorations 
spéciales

PCR

détection et 
identification

Séquençage

Génotypage

Anticorps 

Antigènes 
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Nombre En accord avec la 
méthode de 
référence

Identifications 
excellentes

90 100%

Bonnes 
identifications

190 100%

Identifications 
acceptables

42 100%

Identifications non 
concluantes

36

Non identifiés 60







Groupe bactérien Nombre de 
souches testées

Identifications 
acceptées selon 
l’algorithme (%)

Entérobactéries 541 98,7Entérobactéries 541 98,7

Non fermentants 207 95,6

Staphylocoques 83 97,5

Streptocoques 110 89

Haemophilus / 
Moraxella

42 97,6

Neisseria sp. 4 100

Campylobacter sp. 5 100

Anaérobies 21 95,2

TOTAL 1013 96,7











Pourcentage d’i dentifications Pourcentage d’i dentifications 
directes

Sepsityper kit Lyse à la 
saponine

Gram négatif (40) 85% 93% p = 0.4497

Gram positif (67) 58% 52% p = 0.4227





Laboratoire de bactériologie:
fonctionnement

� Logiciel informatique de laboratoire: GLIMS

� 4 postes de lecture « paperless »
� Urines/selles
� Respiratoires
� Hémocultures
� Divers (liquides, biopsies, génitaux, matériels…)

� Lectures et encodages en temps réel durant 
la matinée



Glims



MALDI-TOF

Actuellement: 1 poste de dépôt
� 1 plaque lancée en début de matinée: 

hémocultures
� 2 plaques lancées en fin de matinée: 

les 3 autres postesles 3 autres postes
� 1 plaque en début d’après-midi: 

anaérobes, vérifications…
� 1 plaque en fin d’après-midi: 

réisolements, hémocultures de la journée…
En moyenne

� ~ 700 dépôts MALDI par semaine 
� ~ 350 identifications cliniquement significatives p ar 

semaine



Logiciel « Docking station » 
(bioMérieux)

Crée le lien entre : - les informations de 
l’échantillon

- les cartes AST
- les positions sur la - les positions sur la 

plaque de 
spectrométrie de 
masse

→ Transfert vers Vitek ® 2 et PC MALDI-TOF



Logiciel « Docking station »                
Feuille de travail

Espace de travail « Spectrométrie de 
masse »

Espace de travail « Vitek 2 »



Logiciel « Docking station » :
Application au CHULg

� Utilisation uniquement pour la création des 
plaques MALDI-TOF

� Pas d’utilisation de la fonction VITEK® 2 via � Pas d’utilisation de la fonction VITEK® 2 via 
la Docking station

� Préparation des antibiogrammes par les 
méthodes classiques (VITEK ® 2 via 
Smartcarrier ou diffusion sur gélose) après 
identification.



Transfert vers le MALDI 
Biotyper

� Fichier Excel généré transmis                                    
par réseau informatique

� Importation dans le logiciel MALDI Biotyper� Importation dans le logiciel MALDI Biotyper



Exportation des résultats

� Réception de l’identification dans Glims (état 
relecture)

� Données brutes dans le champ « Commentaire 
interne »



Validation de l’identification (1)

� Confirmation de l’ID par les techniciennes 
� Sur base des  propositions et scores obtenus.
� Vérification de la morphologie des colonies 

(cohérence avec l’identification).

� Validation par le biologiste.



Validation de l’identification (2)

� Bactérie à renseigner?
� Antibiogramme à réaliser? 
� Choix de l’antibiogramme à réaliser en 

fonction de l’identification obtenue.fonction de l’identification obtenue.
� VITEK® 2

� Envoi des identifications à partir de Glims

� Diffusion sur gélose



Laboratoire de bactériologie:
Connexions informatiques

MALDI Biotyper Vitek ® 2 (bioMérieux)

Glims

MALDI Biotyper
(Bruker)

Docking station 
(bioMérieux)

Vitek ® 2 (bioMérieux)

Smart carrier station® 

(bioMérieux)



Discussion (1)

Docking station (bioMérieux)
� Avantages:

� Création des projets MALDI au poste de travail
� Suppression d’étapes potentiellement à l’origine d’erreurs

� Visualisation à l’écran de la plaque MALDI� Visualisation à l’écran de la plaque MALDI
� réduction du risque d’erreurs au dépôt

� Possibilité de lancer un antibiogramme Vitek ®

simultanément
� Inconvénients

� Pas d’intervention de bioMérieux pour la configurati on 
du logiciel MAIS aide précieuse de:
� Bruker
� Notre informatique locale



Discussion (2)

Développements à envisager
� Multiplier les postes de dépôt

� Prévoir le budget pour plusieurs Docking stations
� Adapter les PC

� Dépôt en même temps que la lecture
� Gain de temps?
� Mélange d‘activités

� Dépôt en même temps que la suspension pour l’AB 
Vitek
� Sécurité (travail à partir de la même colonie)
� Gain de temps?
� Toutes les ID ne nécessitent pas un antibiogramme

� Mélange d‘activités



Conclusions

� MALDI Biotyper
� Indispensable pour nos identifications en routine

� Docking station de bioMérieux
� Création des projets d’identification MALDI facilitée� Création des projets d’identification MALDI facilitée

� Dans notre cas: avantages limités par rapport au 
MALDI-Trace® de Copan

� Connexions informatiques :
� Simplification du travail

� Assurance qualité


